Komparativni genomova hybridizace

CGH (Comparative Genome Hybridization) je molekuldrné cytogenetickd metoda umoziujici analyzu celého
genomu Vv jediném experimentu. CGH vychazi z principl metody FISH, pri které vyuzivame 2 vzorky DNA (izolované
z vySetrované tkané,) odlisné znacené fluorochromy. Pouziti této metody je omezeno na detekci kvantitativnich
zmén genomu (amplifikace/delece).
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Pouziti

Metoda CGH nachdzi uplatnéni predevsim v onkocytogenetice pfi zjiStovani nebalancovanych chromozomadlnich
aberaci u naddorll. Umoznuje identifikovat mista v genomu, kde doslo k delecim nebo amplifikacim, a ktera tak
mohou mit souvislost se vznikem ¢i vyvojem nadorového onemocnéni.

Dalsi vyuziti pfi asistované reprodukci v ramci preimplantac¢niho genetického screeningu, kdy je umoznéna
punkce nékolika blastocyst (tim obejit pripadny mozaicismus). Aplikace na véechna embrya mze zvysit Gspésnost

asistované reprodukce a snizit pocet vicecetnych gravidit.

U plod{ s pritomnymi morfologickymi zménami na UZ a s normalnim karyotypem mutze CGH prinést doplnujici
diagnostickou informaci.

Modifikace CGH
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Ackoliv klasickd metoda umoznuje celogenomovy screening bez potreby kultivace a detekci aberantnich mist bez

predeslé znalosti jejich umisténi, v mnoha ohledech nardzi na komplikace. Omezenim klasické CGH je napriklad
nezbytnd pritomnost alespor 50 % aberantnich bunék ve vzorku, neschopnost detekce aberaci bez kvantitativnich
zmén, odliseni diploidnich a tetraploidnich tumord, ale také mala rozliSovaci schopnost metody (5-10 Mb).

Tyto nedostatky Ize resSit modifikaci metod CGH (HR-CGH, array CGH).
HR-CGH (High Resolution CGH)

Od klasické CGH se lisi ve zplsobu softwarového zpracovani nasnimaného fluorescenéniho obrazu. Vyuziva
dynamické standardni referencni intervaly (pfirozena variabilita intenzit fluorescence chromozomovych para)
namisto fixnich. Dynamické hodnoty se ziskavaiji statistickym zpracovanim odchylek kontrolnich profild u jedincd s
normalnim karyotypem.

Vyhodou metody je rozliseni na Urovni 4-5 Mb a moznost odhaleni aberaci i pri 20-30% klonalnim zastoupeni.
Array CGH

Hybridizace fluorescencné znacenych sond vysetfované a referencni DNA s mnoha specifickymi sekvencemi
DNA (namisto chromosom{). Genom je tak roz¢lenén na malé dseky a usporadan do mvrizky (microarray,
biolip). Jednotlivé Casti maji presné dané umisténi a mohou tak predstavovat jednotlivé geny ¢i jejich ¢asti.

Po hybridizaci s vySetfovanou a referencni DNA je specialnim softwarem spocitdn pomér fluorescence pro kazdy

bod mrizky. Tim je umoznéno analyzovat amplifikace nebo delece nékolika tisic gend najednou, s rozliSovaci
schopnosti pod 100 kb. Tim se array CGH posouva na uroven molekularni diagnostiky.

Odkazy
Souvisejici ¢clanky

= Nadorova cytogenetika
= Molekuldrni cytogenetika

Externi odkazy
= NCBI SKY/M-FISH & CGH Database (https://www.ncbi.nim.nih.gov/projects/sky/)
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